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Rozsah akreditacie

Akreditovana osoba: PROGENET s.r.o.
Stre¢nianska 2975/13, 851 05 Bratislava-Petrzalka
Organizacna zlozka vykonavajuca ¢innost akreditovanej osoby:
PROGENET s.r.o.
Miesto vykonu ¢innosti akreditovanej osoby:
Stre¢nianska 2975/13, 851 05 Bratislava-Petrzalka
Identifika¢né cislo akreditovanej osoby: 673 /M-072

Laboratdrium s flexibilnym rozsahom akreditacie.

@ Objekt vySetrenia Zavedena metdéda
N Biologicky Sféra Ostatné Specifikacie
S na Analyt/ S fd cnfl - . - ;
o | material / Princip Oznacenie | uplatiiovania (pracovisko atd’.)
-9 p Parameter
Systém
N Nukleové Extrakcia Le?borato.rna Extrakcia DVNA pouzmr.n. kovme,rcnych
Periférna . , & diagnostika extrakénych a purifikacnych
1 kyselina nukleovych SPP_M_1 , . ,
krv (DNA) kvselin v lekarskej systémov.
Y genetike Kvalitativna metdda
Amplifikacia vybranych tsekov DNA,
stanovenie sekvencie DNA
a genomickych variantov
Sekvenovanie % Laboratoérna v kédujtcich a regula¢nych
s A SPP_M_3 , . . . .
2 Periférna | Genomicky DNA $PP M 4 diagnostika oblastiach humanneho genému
krv variant Sangerovou Son n g v lekarskej asociovanych s dedi¢nymi
. SPP_M_6 : o J
metddou genetike ochoreniami, anotacia
a interpretacia genomickych
variantov.
Kvalitativna metoda
Amplifikacia vybranych tsekov DNA,
detekcia vybranych DNA variantov
SPP_M_2 Laboratérna | ™@ z4klade rozdielnej dlzky, detekcia
s N PCR/ SPP_M_3 i . vel'kych génovych prestavieb
Periférna | Genomicky « 2 & diagnostika o U .
3 kv variant Fluorescenc¢na §PP_M_5 v lekarskei (delécie / duplikicie) metédou
PCR SPP_M_7 enetike J MLPA v humannych génoch
SPP.M_11 8 asociovanych s dedi¢nymi
ochoreniami.
Kvalitativna metdoda
Stanovenie sekvencie DNA, génov,
Masfvne Laboratérna | panelov génov, exdmov a pril'ahlych
Periférna Genomicky , SPP_ M 9 diagnostika DNA oblasti, bioinformaticka
4 . paralelné & . . , Lo P
krv variant , SPP_M_10 v lekarskej analyza, anotacia a interpretacia
sekvenovanie : v .
genetike genomickych variantov.
Kvalitativna metdéda
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Vyznacit poZadovany rozsah flexibility:

Laboratdrium vedie aktualny zoznam vsetkych skiiSobnych metdd s flexibilnym rozsahom akreditacie na stranke
http://www.progenet.sk/sk/akreditacia.c-8.html

Flexibilita sa nevztahuje na zmenu principu pouzivanych metéd v danom flexibilnom rozsahu.

Princip flexibility m6Zu laboratéria vyuZivat v ramci:
biologickych materidlov/matrice,
analytov/parametrov,

met6d pouZivanych na vySetrovanie

zariadeni.

Pracovnici kompetentni modifikovat a validovat metddy/ vyvijat nové metody pocas platnosti akreditacie

Meno a priezvisko, tituly Kompetentnost modifikovat' a validovat metody/vyvijat nové metdody -
- polozka v $pecifikacii ¢innosti ¢.
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